SELEZIONE PUBBLICA PER IL CONFERIMENTO DI N. 1 ASSEGNO DI RICERCA PER LO
SVOLGIMENTO DI ATTIVITA’ DI RICERCA PRESSO IL DIPARTIMENTO DI SCIENZE
AGRARIE, FORESTALI, ALIMENTARI ED AMBIENTALI INDETTA CON D.R. N. 652 DEL
10/10/2024

VERBALE N. 3

Il giorno diciassette del mese di febbraio dellanno duemila venticinque alle ore 12:00, si riunisce,
nello studio 412a, sito nell’edificio 3A Nord, IV piano, viale dellAteneo Lucano n. 10, 85100
Potenza, la Commissione Giudicatrice per I'espletamento della procedura selettiva per il
conferimento di n. 1 assegno di ricerca annuale per lo svolgimento di attivita di ricerca presso il
Dipartimento di Scienze Agrarie, Forestali, Alimentari ed Ambientali per il settore scientifico-
disciplinare AGRI-06/A-Genetica Agraria, sul progetto dal titolo: “Diversita morfo-genetica di
collezioni di risorse genetiche di leguminose alimentari’, indetta con D.R. n. 652 del 10.10.2024,
per procedere alla determinazione dei criteri e delle modalita di valutazione dei titoli e del colloquio.
Sono presenti, in qualita di componenti della Commissione, nominata con D.R. n 805 del 11

dicembre 2024, i docenti:

Prof.ssa Tania GIOIA Professore associato Presidente
Prof. Francesco GENOVESE Professore associato Componente
Dott.ssa Giuseppina LOGOZZO Ricercatore Componente segretario

Preliminarmente, la Commissione, ai sensi dellart. 6 del bando per l'indizione della procedura
selettiva, ha reso pubblico sul portale UNIBAS al link Universita degli Studi della Basilicata —
RICERCA (unibas.it) tutti gli atti della procedura fino al verbale n.2.

La Commissione, quindi, ai sensi dellart. 12 del D.P.R. n. 693 del 30 ottobre 1996, prima di
cominciare il colloquio, determina i quesiti da porre ai candidati sulle materie di cui all’art. 1 del
bando di indizione della procedura selettiva. | quesiti vengono riportati su 2 fogli, numerati
progressivamente, che vengono allegati al presente verbale.

| candidati saranno invitati a scegliere uno dei due numeri, che conterra i quesiti sui quali dovra
svolgersi la prova d’esame. Durante il colloquio, la Commissione verifichera la capacita del
candidato di trattare gli argomenti nella lingua straniera indicata (inglese) attraverso la lettura e la

traduzione di un articolo scientifico attinente alle tematiche del bando.




Il Presidente ricorda alla Commissione che al colloquio sono riservati massimo 30 punti e che lo
stesso si intende superato se il candidato riporta almeno 24/30.

La Commissione verifica che lo studio 412a, appositamente predisposto per I'espletamento della
prova, abbia la capienza idonea ad assicurare la massima partecipazione; a tal fine restera aperta
al pubblico durante lo svolgimento della prova orale. Alle ore 12:05 procede allappello dei

candidati. Risulta presente un unico candidato.

1. Gerardo Pio PLACIDO

La Commissione da inizio al colloquio con il dott. Gerardo Pio PLACIDO, identificato tramite carta
d’identita N. CA74404BY rilasciata dal comune di Rionero in Vulture il 08/08/2018, il quale sceglie

per sorteggio il foglio n. 02 riportante i seguenti quesiti:

1- Principi, metodi e approcci per la conservazione, la valorizzazione e 'uso delle risorse genetiche

2- Tecniche di phenotyping in leguminose

Nel corso del colloquio, il candidato ha dimostrato ottima padronanza degli argomenti relativi ai
quesiti posti e buona capacita di creare collegamenti tra le tematiche. Ha, inoltre, dimostrato di
saper trattare tali argomenti nella lingua straniera INGLESE, attraverso la lettura e la traduzione di
un articolo scientifico attinente alle tematiche del bando.

Al termine del colloquio, allontanato l'interessato, la Commissione, dopo ampia ed approfondita
discussione e con decisione unanime, attribuisce al dott. Gerardo Pio PLACIDO punti 30/30. Il
colloquio si intende superato poiché, come previsto dall’art.9 del Bando, il candidato ha riportato

un punteggio superiore a 24/30.

Concluso il colloquio, la Commissione redige I'elenco dei candidati esaminati, con l'indicazione del
voto riportato (allegato n. 2 al presente verbale).
La Commissione da atto che la prova di cui trattasi si &€ svolta secondo la normativa in vigore e che

nessun incidente ne ha turbato il regolare svolgimento.

Sulla base del punteggio assegnato in sede di valutazione dei titoli e del punteggio assegnato per

il colloquio, la Commissione stila la seguente graduatoria:



CANDIDATO Valutazione titoli Colloquio Totale punteggio

Dott. Gerardo Pio PLACIDO 40/70 30/30 70/100

La Commissione, infine, trasmette tutta la documentazione e i verbali al Rettore per i successivi
adempimenti.
Alle ore 13:30 la Presidente dichiara sciolta la seduta.

Letto, confermato e sottoscritto,
17/02/2025
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Allegato n.1 - QUESITI

Prova orale — Foglio n.1

1- La tecnica dello speed breeding.

2- Le risorse genetiche agrarie.

Prova di conoscenza della lingua inglese: brano n.1
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Abstract

Phaseolus species are globally important food security crops. Drought and low soil fertility
are primary constraints to Phaseolus production in developing nations. Root phenes have
important roles in soil resource capture and plant performance. We profiled root
phenotypes in 30 wild and seven domesticated Phaseolus taxa in laboratory and
greenhouse environments. Our results reveal that substantial variation for root
phenotypes exists among and within Phaseolus taxa, notably for phenes such as basal
root number, basal root whorl number, root hair length, root hair density, metaxylem
vessel number, and total cross-sectional area. Wild taxa display greater genetic variation
for root architecture and anatomy and possess desirable phenotypes that are either not
found or are not sufficiently expressed in domesticated accessions. Consequently, wild
taxa represent an important resource for breeding programs to improve abiotic stress
tolerance. Root phenotypes were also associated with the environment in the region of
origin, suggesting that they have adaptive value. We speculate that significant variation in
root phenotypes across different Phaseolus species is related to their abiotic stress
tolerance and are valuable for breeding programs focused on improving edaphic stress
tolerance.
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Prova orale - Foglio n.2
1. Principi, metodi e approcci per la conservazione, la valorizzazione e

l'uso delle risorse genetiche.

2. Tecniche di phenotyping in leguminose.

Prova di conoscenza della lingua inglese: brano n.2
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Abstract

Societal Impact Statement

Pulse crops, including dry pea, lentil, and chickpea, are rich sources of protein, low
digestible carbohydrates, and micronutrients. With the increasing demand for plant-
based protein with gluten-free and allergen-free foods, pulse crops have become of
global importance for meeting the nutritional demand of growing populations. Breeding
for nutritional quality is becoming a bettleneck for most breeding programs globally due
to the cost of these available tools. Therefore, low-cost, high-throughput phenotyping
tools will be a focus of interest for the selection of elite germplasm for cultivar
development and gene identification for pulse cultivar development. This publication
explains the emerging and future trends of phenotyping tools that are feasible for pulse
breeding and improving nutritional quality.

Summary

Precision agriculture teols based on spectroscopic and imaging technigues now
contribute to high-throughput phenotyping (HTP) pipelines for nutritional and agronomic
traits to speed breeding and selection for cultivar development. Fourier transform mid-
infrared (FT-MIR) spectroscopy has been a reliable HTP tool for macro nutritional traits in
pulse crops. Hyperspectral, multispectral, and RGB (red-green-blue) imaging with
unmanned aerial systems (UAVs) have been developed to measure agronomic traits for
cereals, but these techniques have yet to be developed and validated for pulse crops.
This review summarizes different phenotyping techniques applied to nutritional and
agronomic traits for crop breeding and reviews applications of machine learning tools for
optimizing HTP.




ALLEGATO 2 AL VERBALE DELLA SEDUTA DEL COLLOQUIO DEL 17/02/2025

SELEZIONE PUBBLICA PER IL CONFERIMENTO DI N. 1 ASSEGNO DI RICERCA PER
LO SVOLGIMENTO DI ATTIVITA’ DI RICERCA PRESSO IL DIPARTIMENTO DI
SCIENZE AGRARIE, FORESTALI, ALIMENTARI ED AMBIENTALI SUL PROGETTO
DAL TITOLO: “Diversita morfo-genetica di collezioni di risorse genetiche di
leguminose alimentari”, INDETTA CON D.R. N. 652 DEL 10/10/2024

CANDIDATO Valutazione Colloquio Totale
titoli punteggio
Dott. Gerardo Pio PLACIDO 40/70 30/30 70/100
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